CARACTERIZACION MICROBIOLOGICA DE LODOS
EN UN PROCESO DE DIGESTION ANAEROBIA \ S
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@ OBJETIVOS

Caracterizar la microbiologia presente
tras el tratamiento de digestion
anaerobia

Estudiar el efecto de los procesos de
centrifugacion y decantacion en la
distribucion de las comunidades
microbianas







METODOLOGIA
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METODOLOGIA

A N Liquido
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METODOLOGIA

000 1100 1200 1300 1400 1500 bp

[r—

0 500 600 700 800 900 1
Cova [vs[ve [ (vr[ve [ ve

‘oo . 0 100 200 300 40
Amplificacion del Bl B v B

gen ARNr 16S
CONSERVED REGIONS: unspecific applications
VARIABLE REGIONS: group or species-specific applications

RN
R BB T - O —— |
g E ¥ F & & : lon 16S Metagenomics Kit :

mplificacién del Secuenciacion por \, Tratamiento
lon Torrent PGM  de datos

Extraccic’>n>A
del ADN gen ARNr 16S



METODOLOGIA

Secuenciacion por ;
lon Torrent PGM —

lon 318™ Chip = 4 millones de lecturas

¢ Y ahora qué?
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METODOLOGIA

Clasificacion taxonémica
de los microorganismos
hasta nivel de especie
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dlln RESULTADOS

Distribucion de los FILOS presentes en las muestras
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RESULTADOS
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n de los CLASES mayoritarias
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PROCESO DE DIGESTION ANEROBIA:

Muestra inicial (S7) Digestato (S2)
Firmicutes filo mayoritario (41%) ' Firmicutes filo mayoritario (83%)
Celulasas, lipasas, proteasas I Bacteroidetes (7%)
Bacteroidetes (19%) . Especialmente sensible a la T°
. . . |
Degradacion moleculas organicas complejas . Proteobacteria (4%)
I
Proteobacteria (15%) I Incluye bacterias aerobias
Hidrdlisis acidogénesis, acetogénesis - - -
I Correcto funcionamiento del reactor
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Digestato
Firmicutes: 83%
Bacteroidetes: 7%
Proteobacteria: 4%

PROCESO DE CENTRIFUGACION:
Fase Solida (S3) Fase Liquida (S4)

Firmicutes filo mayoritario (57%) Firmicutes filo mayoritario (83%)

Bacteroidetes (5%) Bacteroidetes (7%)
Proteobacteria (31%) . Proteobacteria (4%)
|
Proceso posterior de compostaje ' Muy similar al digestato
l I Importante debido a su recirculacion

Necesario enzimas para la hidrdlisis

|
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Ventaja para el proceso de compostaje _




Fase Liquida

DlSCUSléN Firmicutes: 83%

Bacteroidetes: 7%
Proteobacteria: 4%

Licor decantado (S5)

Firmicutes filo mayoritario (37%)
» Influencia del tiempo de retencion y las

Bacteroidetes (10%) condiciones aerobias del proceso

* Incremento de los filos minoritarios
« Gran importancia de Proteobacteria
Spirochaetes (8%) para el tratamiento posterior

Proteobacteria (37%)

Tenericutes (6%) 1,
Planta de tratamiento de aguas
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DISCUSION

Las mayores diferencias se observaron el filo de las Proteobacterias

Alfa-proteobacterias

Bacterias anaerobias fermentativas : : = :
Predominante tras la digestion anaerobia

Predominante en reactores mesofilos

* Mayoritarias en la fase sélida y producto

Gamma-proteobacterias decantado

« Junto con alfa-proteobacterias gran
importancia en procesos de compostaje

« Junto con beta-proteobacterias gran influencia

en procesos de nitrificacion/desnitrificacion 'mta
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CONCLUSIONES

= |a caracterizacion microbioldgica de las muestras tras el proceso de digestion
anaerobia pone de manifiesto la importancia de los microorganismos presentes
en las fases de hidrdlisis, fermentacion y metanogénesis

= E| estudio de la abundancia relativa de los microorganismos en las corrientes
solida y liquida generadas tras el proceso de centrifugacion es de gran interés
para la mejora o empeoramiento de los procesos posteriores

= |as condiciones operacionales en Ila etapa de decantacion influyen
significativamente en la abundancia relativa de los filos, y por tanto, en los

procesos posteriores de tratamiento
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